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Présentation de la séquence d’ADNPrésentation de la séquence d’ADN

AGTCACAACATCGCCACAACATCACGCAGATTTGTTTCATGCAACATGCGGTGGTATGGGGCTTACTGGAATAATCATAAGTGCAACTATTCAGCTGCTTCCCATCAAATCTTCGTTAATTTCTCAGAAAA
CAATTAAGGCGGACTGTATAGAAGAGGCATGTGAAGTCTTTGAGATTAATAGTGATGCTACTTACAGCGTTGCATGGATAGATTGCCTCAGCAAAGGGAAAAGCCTTGGGCGTAGTGTGATAATGCTT
GGTGAGCATGCATCGCAAGGTGGATTAGATATTGATATACGACAGAAAGTCTCTGTTCCGTTTTCTACTCCATCTGCGTTACTTAACAGTCTAACAGTGAAGGCCTTTAACGCCGCTTATTGGCACAAAT
CAAGGCAAAACCTAAGTCAGACAGTTGGGCTTATGCCTTACTTTTATCCGTTAGATACTGTAGGTGAGTGGAATAGGTTGTACGGTAAAAAGGGATTTTTGCAATTTCAGTGTGTCGTGCCTAAGCTCG
ATGGCGTCGCAAATATGCGTAAGCTCTTAACTGAAATCTCCAACAGCGGCGAAGGTTCGTTTCTAGCAGTACTTAAGCAGTTTGGAATTGCTAATGAGAACCTTCTCTCATTTCCAACAGAAGGTTACAC
ATTGGCACTAGACTTTAAGGCTTCAGAAACAGCAATAAAGACGGTAAAAGACTTGAAGATATGGTGGTAGGTATGGGTGGAAGGCTGTACCTAACGAAAGACGCAGTAATGCAAGAAAGCACCTTTAA
AGCGACATATCCAAACTGGGAAAAGTTTGAGGTAGTGCGAGAACAATATGGTGCGATTGGAAAGTTTAGTTCCACTCAGTCAAAACGCTTAGGATTAGCATGAAGAGAATTTTAATTATTGGGGCGAC

GTCAGCTATTGCGGAGCACTGTGCGCGGATTTGGGCTGCTAGAGGTGATGATTTGCACTTAGTGGCTAGAAATGAACAGCACGTTCAAACAATCG  CAGCTGACTT 

Tanger

TARA7S_3634040 ADN génomique (Tanger-Alger, station 7 [SRF]) 



  

Transcription et traductionTranscription et traduction

Utilisation d’Open Reading 
Frame (ORF)

Séquence de 292 acides aminés
VTTSPQHHADLFHATCGGMGLTGIIISATIQLLPIKSSLISQKTIKADCIEEACEVFEINSDATYSVAWIDCLSKGKSLGRSVIMLGEHASQGGLDIDIRQKVS
VPFSTPSALLNSLTVKAFNAAYWHKSRQNLSQTVGLMPYFYPLDTVGEWNRLYGKKGFLQFQCVVPKLDGVANMRKLLTEISNSGEGSFLAVLKQFGIAN

ENLLSFPTEGYTLALDFKASETAIKTVKRLEDMVVGMGGRLYLTKDAVMQESTFKATYPNWEKFEVVREQYGAIGKFSSTQSKRLGLA*

Code génétique universel



  

BLASTBLAST
PP

« FAD-linked oxidase » présente 
chez une gammaprotéobactérie. 

Basic Local Alignment Search Tool



  

Phylogénie de la séquence peptidique étudiéePhylogénie de la séquence peptidique étudiée



  

Les autres séquencesLes autres séquences

GCTTGAGATACTGTTTTGGAGTTTAATTGTTGTCACATGGATTACCGTTGGCATGCACGTAGTCAAGAATTTATAAGATTCAAAAGGAGTAAAGATGATTGAACCAAATATGAAAAAACCTAGTTTGTTCAGAAGAGCTTTATTGA
AATTTGTAAGCGGTTGGAGAAGAATAATGGATGTAAGATATAACCCATTAAAATATATACCAGATCCAAGTTTGCAGACATACTTTATGTTGGTTTTGTTCACTATATGGAGTGTGTTTTTTGGATTTTTGGCAGCAAATTACTTGG
GGTTTTTTAACTACAATACGGTTGCAAGTATAATAATTCATATCGCAATAATATTACCTTTAGCATTTACAAATGCAGTCTTTGTTGATGCAGAAAGAGATGGTGATAAATGGTTAAAAGAATGGAAGGAAGAGCAATCCAGATACA
AGTTAGTTATGAACAGGCTCAAAACCAAAAATTTAGTGATATGGAATCCAAACAAGGAATCATAATTATATAAATAACATTATGTTGGTGGTATAAGCTGACCTATTTCATTAAAGATTGCAGTATCTCAGGATTTTCCTGCAGAGCG
GCTACAACATTTTGACTTAATTCTTGAGCATCGGAGCCCACCAATAGCATTGATTTTTCAACCATTAGAGATTGTTTATTGGTGATTGATTTTCCTTCTTTTGTCTTCATGAAATTATATAAAGCAGTTATTTCATCATAAGAGTAAAC
ATCTTTATATAAATCGGGCATCTTTTTTTCAATTTTTAAGAGATACTCTTTTATAAATGGCTTTAGAAAATCACTCATCGCCTTACTTTTGATATCCATTCCAATTGTTTGAAGCATGGTACCCATTGCATTAGTCATAGTATCTTCCTG
TTGCGAAAGAAACTGTTCTTTGACAATAAAATCTACCATTTCATCCATAGAAATATCTTCAGATGATATAAAAAGGGTTGAGAACAATAAAATGCATAAGGATAATTTTTTCATGTATTTAA

Séquence d’ADN TARA23S_3634010

DSKGVKMIEPNMKKPSLFRRALLKFVSGWRRIMDVRYNPLKYIPDPSLQTYFMLVLFTIW
SVFFGFLAANYLGFFNYNTVASIIIHIAIILPLAFTNAVFVDAERDGDKWLKEWKEEQSR
YKLVMNRLKTKNLVIWNPNKES*

Transcription/Traduction
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